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Zainteresowania naukowo-badawcze 
promotorów  

Analiza funkcji genów kształtujących cechy plonotwórcze u zbóż (jęczmień i 
pszenica), identyfikacja niekodujących RNA (miRNA, lncRNA) 
uczestniczących w regulacji rozwoju roślin, opracowanie i ulepszanie metod 
biotechnologicznych służących do modyfikacji genetycznej zbóż (edytowanie 
genów, transformacja genetyczna). 

Problematyka badawcza, w ramach której 
realizowany byłby doktorat   

Biologia molekularna roślin, biotechnologia zbóż.  

Podstawowe oczekiwania wobec kandydata na 
doktoranta 

Umiejętność logicznego myślenia, prowadzenia precyzyjnych badań 
laboratoryjnych, znajomość technik molekularnych, umiejętność analizy baz 
danych.  
Biegła znajomość języka angielskiego. 

 
Osiągnięcia naukowe promotora pomocniczego: 

Stopnie i tytuły naukowe 
podawane chronologicznie 

Mgr inż. – 2004 
Dr – 2012 

Najważniejsze 
osiągnięcia 
naukowo-
badawcze: 

Publikacje 
/patenty max. 
10 z ostatnich 
trzech lat ze 
wskazaniem 
pkt. wg 
MNiSzW oraz 
IF 

1) Gasparis S., Kała M., Przyborowski M., Łyżnik L., Orczyk W., Anna Nadolska-Orczyk. 
2018. A simple and efficient CRISPR/Cas9 platform for induction of single and 
multiple, heritable mutations in barley (Hordeum vulgare L.). Plant Methods, 
4:111. https://doi.org/10.1186/s13007-018-0382-8.  

2) Ogonowska H, Barchacka K, Gasparis S, Jablonski B, Orczyk W, Dmochowska-
Boguta M, Nadolska-Orczyk A. 2019. Specificity of Expression of TaCKX Family 
Genes in Developing Plants of Wheat and Their Co-Operation Within and Among 
Organs. PLoS ONE 14 (4):e0214239. 
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0214239 

3) Gasparis S., Przyborowski M., Kała M., Nadolska-Orczyk A. 2019. Knockout of the 
HvCKX1 or HvCKX3 Gene in Barley (Hordeum vulgare L.) by RNA‐Guided Cas9 
Nuclease Affects the Regulation of Cytokinin Metabolism and Root Morphology. 
Cells, 8, 782: 1-25, doi:10.3390/cells8080782. 

4) Przyborowski, M.; Gasparis, S.; Kała, M.; Orczyk, W.; Nadolska-Orczyk, A. The 
Variability of Puroindoline-Encoding Alleles and Their Influence on Grain Hardness 
in Modern Wheat Cultivars Cultivated in Poland, Breeding Lines and Polish Old 
Landraces (Triticum aestivum L.). Agronomy 2020, 10, 1075. 

5) Jablonski, B.; Szala, K.; Przyborowski, M.; Bajguz, A.; Chmur, M.; Gasparis, S.; 
Orczyk, W.; Nadolska-Orczyk, A. TaCKX2.2 Genes Coordinate Expression of Other 
TaCKX Family Members, Regulate Phytohormone Content and Yield-Related Traits 
of Wheat. International journal of molecular sciences 2021, 22, 4142. 

6) Gasparis, S.; Przyborowski, M.; Nadolska-Orczyk, A. Genome-Wide Identification of 
Barley Long Noncoding RNAs and Analysis of Their Regulatory Interactions during 
Shoot and Grain Development. International journal of molecular sciences 2021, 
22, 5087. 

PATENTY 
7) Sekwencja nukleotydowa syntetycznego genu Cas9, kaseta kierująca sgRNA do 

edytowania genomu roślinnego i wydajny system do ukierunkowanej mutagenezy 
wybranego regionu genomu roślinnego. Gasparis S., Orczyk W., Jończyk M., 
Sowiński P., Nadolska-Orczyk A. 2018. Wniosek patentowy złożony w UP RP 05. 04. 
2018. Numer zgłoszenia: P.425134. Patent udzielony przez Urząd Patentowy RP, 
19. 02. 2020. 

projekty/granty 
 (z ostatnich 10 
lat) 

1) Nowe mechanizmy ukierunkowanej mutagenezy opartej na technice CRISPR/Cas, 
jako narzędzie w analizie funkcjonalnej genów i modyfikacji genomu jęczmienia. 
Projekt finansowany przez Narodowe Centrum Nauki (Sonata 9), nr 

mailto:s.gasparis@ihar.edu.pl
https://doi.org/10.1186/s13007-018-0382-8


2015/17/D/NZ9/02020, czas realizacji 25. 01.2016 – 24.08.2019 

2) Identyfikacja i charakterystyka genów i innych czynników molekularnych 
warunkujących wielkość i masę ziarna w jęczmieniu (Hordeum vulgare L). Projekt 
finansowany przez Narodowe Centrum Nauki (Opus 20), termin realizacji 2021 - 
2025  

 

Doświadczenie w pracy z 
doktorantami (obronione 
doktoraty, otwarte przewody) - 
chronologicznie wg lat 

Wszczęte przewody doktorskie (promotor pomocniczy): 

• Mateusz Przyborowski – „Identyfikacja czynników genetycznych warunkujących 
twardość ziarna w materiałach hodowlanych pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum 
L.)”. Przewód wszczęty 22 stycznia 2019 na RN IHAR-PIB. 

• Bartosz Jabłoński – „Rola wybranych genów TaCKX w regulacji rozwoju i 
produktywności pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum L.)”. Przewód wszczęty 10 
kwietnia 2019 na RN IHAR-PIB. 

 


