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promotoréw

Zainteresowania naukowo-badawcze

Analiza funkcji gendw ksztattujgcych cechy plonotwércze u zbéz (jeczmien i
pszenica), identyfikacja niekodujacych RNA (miRNA, IncRNA)
uczestniczacych w regulacji rozwoju roslin, opracowanie i ulepszanie metod
biotechnologicznych stuzacych do modyfikacji genetycznej zbdz (edytowanie
genodw, transformacja genetyczna).

realizowany bytby doktorat

Problematyka badawcza, w ramach ktorej

Biologia molekularna roslin, biotechnologia zboéz.

doktoranta

Umiejetnos¢ logicznego myslenia, prowadzenia precyzyjnych badan

Podstawowe oczekiwania wobec kandydata na | laboratoryjnych, znajomos¢ technik molekularnych, umiejetnosc analizy baz

danych.
Biegta znajomosc jezyka angielskiego.
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PATENTY

7) Sekwencja nukleotydowa syntetycznego genu Cas9, kaseta kierujgca sgRNA do
edytowania genomu roslinnego i wydajny system do ukierunkowanej mutagenezy
wybranego regionu genomu roslinnego. Gasparis S., Orczyk W., Joriczyk M.,
Sowinski P., Nadolska-Orczyk A. 2018. Wniosek patentowy ztozony w UP RP 05. 04.
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projekty/granty
(z ostatnich 10
lat)

1) Nowe mechanizmy ukierunkowanej mutagenezy opartej na technice CRISPR/Cas,
jako narzedzie w analizie funkcjonalnej gendw i modyfikacji genomu jeczmienia.
Projekt finansowany przez Narodowe Centrum Nauki (Sonata 9), nr



mailto:s.gasparis@ihar.edu.pl
https://doi.org/10.1186/s13007-018-0382-8

2015/17/D/NZ9/02020, czas realizacji 25. 01.2016 — 24.08.2019

2) Identyfikacja i charakterystyka gendw i innych czynnikdw molekularnych
warunkujacych wielkos¢ i mase ziarna w jeczmieniu (Hordeum vulgare L). Projekt
finansowany przez Narodowe Centrum Nauki (Opus 20), termin realizacji 2021 -
2025

Wszczete przewody doktorskie (promotor pomocniczy):

e Mateusz Przyborowski — , Identyfikacja czynnikdéw genetycznych warunkujacych
twardosc¢ ziarna w materiatach hodowlanych pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum
L.)”. Przewdd wszczety 22 stycznia 2019 na RN IHAR-PIB.

e Bartosz Jabtonski — ,Rola wybranych genéw TaCKX w regulacji rozwoju i
produktywnosci pszenicy zwyczajnej (Triticum aestivum L.)”. Przewdd wszczety 10
kwietnia 2019 na RN IHAR-PIB.
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