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badawcze

Zainteresowania naukowo-

® Zroznicowanie genetyczne gatunkéw uprawnych i dzikich
® Ochrona zasobdw genowych

® Molekularne aspekty starzenia sie nasion

® Rola miRNA w starzeniu sie nasion

® Transkrptomika zmarzania systemow biologicznych

Problematyka badawcza, w ramach
ktérej realizowany bytby doktorat

Biologia molekularna, kriobiotechnologia

Podstawowe oczekiwania wobec
kandydata na doktoranta

o Wyksztatcenie wyzsze: magister biologii, biotechnologii lub pokrewne.

® Znajomos¢ podstawowych technik biologii molekularnej roslin i udokumentowane
doswiadczenie w pracy laboratoryjne;j.

® Dobra znajomos¢ obstugi komputera i programdéw komputerowych, w tym

podstawowa wiedza z zakresu bioinformatyki.

® Silna motywacja do pracy badawczej, biegtos¢ i precyzja w pracach laboratoryjnych.

® Samodzielno$¢, sumiennos¢, odpowiedzialnos$é oraz doskonata organizacja pracy.

@ Jezyk angielski minimum w stopniu komunikatywnym.

® Umiejetnos¢ wspdtpracy w zespole.

Osiaggniecia naukowe promotora:

chronologicznie

Rozwdj zawodowy kandydata na promotora: | Mgr/Mgr inz. — 2004
stopnie i tytuty naukowe podawane
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Dr hab.-2018

Najwazniejsze
osiggniecia
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publikacje/
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projekty/granty
(z ostatnich 10
lat)

Transkryptomika zamarzania systeméw biologicznych na podstawie zréznicowanej
tolerancji pakéw jabtoni na przechowywanie w warunkach kriogenicznych, 2022-2026,
Narodowe Centrum Nauki, kierownik projektu

Activated GEnebank NeTwork (AGENT), 2020-2025, European Commission, H2020,
koordynator projektu w IHAR-PIB

Analiza statystyczna i bioinformatyczna danych z  wysokoprzepustowego
sekwencjonowania uprawnych i dzikorosngcych gatunkéw roslin, 2018-2021,
Interdyscyplinarne Centrum Modelowania Matematycznego i Komputerowego,
kierownik projektu

Roéznorodnos¢ genetyczna populacji koztka lekarskiego (Valeriana officinalis L.) na
stanowiskach naturalnych w Polsce, 2018, Narodowe Centrum Nauki, kierownik
projektu

Doswiadczenie w pracy z
doktorantami (obronione
doktoraty, otwarte
przewody) -
chronologicznie wg lat

Zakoriczone przewody doktorskie:
o Marta Puchta-Jasinska — , Transkryptomiczna charakterystyka procesu starzenia sie nasion
Hordeum vulgare L.”. Krajowe Centrum Roslinnych Zasobéw Genowych, Radzikéw, 2022
Wszczete przewody doktorskie:
o Joanna Dziurdziak —,,Charakterystyka zmiennosci genetycznej wybranych obiektéw Hordeum
vulgare L.”. Przewdd wszczety 10 kwietnia 2019 na RN IHAR-PIB
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